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A Doenga Diarreia Aguda (DDA) ainda representa um importante problema de
saude publica, uma vez que sao registradas aproximadamente 510 mil mortes de
criangas menores de cinco anos, anualmente. Apdés a introducdo da Vacina Oral
de Rotavirus Humano (VORH) no Programa Nacional de Imunizacdes foi
observado uma queda significativa no nimero de hospitalizacbes e taxas de
mortalidade atribuidas a DDA, além da reducédo da deteccao do rotavirus. Devido
a isto, a emergéncia de novos agentes associados aos casos de DDA é cada vez
mais frequente. O Bocavirus Humano (HBoV) é relatado de maneira crescente em
associacdo aos casos de DDA, embora seu papel na génese da infeccdo nédo
esteja completamente esclarecido. O presente trabalho teve como objetivo
detectar e caracterizar o HBoV em criangcas hospitalizadas com gastroenterite
aguda na regido Norte do Brasil, durante o periodo de outubro de 2011 a
setembro de 2012. Foram coletados espécimes fecais de 138 criancas que
apresentavam quadro de DDA oriundas da Rede Nacional de Vigilancia para
Rotaviroses, as quais foram submetidas a extracdo do genoma viral, amplificacao
gendbmica e sequenciamento nucleotidico. Foi observado uma positividade de
30,4% (42/138) para HBoV com maior frequéncia (54,7%, 23/42) em pacientes
com 0 e 12 meses de idade. Coinfeccdo entre o HBoV e rotavirus foi observada
em 35,7% (15/42) das amostras. A andlise filogenética indicou que os genétipos
HBoV-1 (95,2%; 40/42), HBoV-2 (2,4%; 1/42) e HBoV-3 (2,4%; 1/42) circularam
entre os pacientes. No Brasil ha poucos estudos sobre casos de DDA associados
ao HBoV. A taxa de deteccdo do HBoV observada na presente analise (35,7%) foi
um pouco inferior ao relatado na cidade de Salvador, Bahia, no mesmo periodo
de estudo (42%) por Campos et al. (2016). Os achados da presente investigacao
podem indicar o potencial do HBoV associado a diarreia grave e reforca a
necessidade de novos estudos, a fim de explorar o perfil epidemiolégico deste
agente no Brasil.
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