Sequenciamento completo de plasmideo que carrega blacrx-m-s de
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Klebsiella pneumoniae produtora de ESBL estdo envolvidas em IRAS. ESBL séo
capazes de hidrolisar todas as penicilinas, cefalosporinas de amplo espectro e
aztreonam. A CTX-M-8 foi descrita no Brasil em 2000 e desde entdo j& foi
detectada em diferentes espécies. O objetivo do estudo foi sequenciar o
plasmideo que carrega o blactx-m-s de K. pneumoniae 145/11 multirresistente de
um hospital do Estado de S&o Paulo. O plasmideo foi obtido a partir de uma E.
coli DH10B transformada. A biblioteca genémica foi feita com o kit Nextera XT e o
sequenciamento completo do plasmideo foi realizado pela plataforma Illumina
Miseq com cobertura de 10323 x. A montagem denovo foi realizada pelo software
Geneious v9.1.3. Inicialmente foi feita anotacdo pelo servidor RAST seguido de
curadoria manual através do BLAST. A sequéncia do pKp145/11b foi depositada
no GenBank com o numero de acesso KX118608. pKpl45/11b tem 68582pb
contendo 99 genes e pertence ao IncL/M. A regido de transferéncia € composta
por 16 genes tra (C,H-R,UW-Y) e 4 trb (A-C,N). Possui os genes parB,M e
peml,K envolvidos na estabilidade do plasmideo na conjugacéo. Possui 0s genes
de resisténcia antimicrobiana blatem-1a uma B-lactamase de espectro restrito,
blaoxa-e, uma oxacilinase-carbenicilinase, e blactx-ms, uma ESBL. Também
carregam 0s genes aac(6)-lb e ant(3”)-la, responsaveis pela resisténcia aos
aminoglicosideos, e o gene gnr, que confere resisténcia as fluoroquinolonas. A
presenca de genes que conferem resisténcia a diferentes classes de
antimicrobianos dentro de um mesmo plasmideo mostra a facilidade de aquisi¢cao
desses genes por transferéncia horizontal no ambiente hospitalar. A disseminacao
de plasmideos multirresistentes é preocupante, pois limita as op¢des terapéuticas
e 0 sequenciamento completo desses plasmideos é uma ferramenta importante
na deteccao desses genes.
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