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Enterobacter aerogenes é responsavel por infeccdes relacionadas a assisténcia de
salude especialmente infeccao respiratéria e urinaria, atualmente destaca-se como
patbgenos multidrogas resistentes as classes mais utilizadas na pratica clinica
principalmente a beta-lactamicos. Este trabalho tem como obijetivo: Identificar
genes de resisténcia a beta-lactamicos e outras classes usadas na prética clinica
em isolados de E. aerogenes através do sequenciamento gendmico e comparar
esses isolados quanto a resisténcia. Foram utilizados 2 isolados de E. aerogenes
provenientes de infeccdo e colonizacdo de pacientes internos em UTI. Apés
extracdo de DNA dos isolados foi realizado o sequenciamento gendémico e
utilizadas diversas ferramentas de analise “in silico” com o objetivo de identificar os
genes alvos. Considerando o DNA cromossomico e plasmidial, foram detectados
12 genes de resisténcia a beta-lactamicos em ambos os isolados, dentre esses
blatem-1 € blakrc2. Em relacdo as outras classes de antimicrobianos foram
detectados no isolado de colonizagéo: 6 genes de resisténcia a aminoglicosideos,
1 a cloranfenicol, 1 a sulfonamida, 4 a trimetoprim, 2 a macrolideos, 1 a fosfomicina,
5 a polimixina no DNA cromossdmico e 1 a aminoglicosideos, 1 a sulfonamida no
DNA plasmidial. No isolado de infeccdo: 5 genes de resisténcia a aminoglicosideos,
1 a cloranfenicol, 3 a sulfonamida, 4 a trimetoprim, 2 a macrolideos, 1 a fosfomicina,
5 a polimixina no DNA cromossémico e 1 a aminoglicosideos, 1 a sulfonamida no
DNA plasmidial. E importante ressaltar a diferenca quanto ao nimero de genes de
resisténcia no cromossomo de isolado de colonizag&o (20 genes) e de infecc¢ao (21
genes). O amplo repertério de determinantes de resisténcia aos antimicrobianos
mais utilizados na pratica clinica detectado no presente estudo dificulta o
tratamento das infec¢cdes causadas por essas bactérias, desse modo esses
resultados devem servir de alerta as autoridades meédicas quanto a esta
problematica.
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